[image: http://fain.uncoma.edu.ar/carreras/maCienciasExactas/images/logounc.gif]


UNIVERSIDAD NACIONAL DEL COMAHUE
CENTRO REGIONAL UNIVERSITARIO BARILOCHE
DEPARTAMENTO DE POSTGRADO
DOCTORADO EN BIOLOGÍA

CURSO DE POSTGRADO 

DESARROLLO DE MODELOS COEVOLUTIVOS 
 (Avalado por la Comisión de Doctorado en Biología, Res. CRUB-GBA Nº 1692/16)

DICTADO POR: Scott L. Nuismer – Department of Biological Sciences, University of Idaho
IDIOMA: INGLES
CARGA HORARIA: 40 horas 
FECHA de DICTADO: 13 al 17 de marzo de 2017
LUGAR: CRUB 
CUPO: Mínimo (6) ;  Máximo (20)  
Coordinador local: Dr. Marcelo Aizen (marcelo.aizen@gmail.com)
DIRIGIDO: A estudiantes del doctorado en ciencias biológicas o afines, e investigadores y docentes interesados en el tema de la ecología evolutiva. El curso tiene como destinarios ecólogos y biólogos evolutivos que estén interesados en integrar el modelaje matemático a sus proyectos de investigación
REQUISITOS: Conocimiento a nivel de grado de ecología genética y evolución, y manejo de algunas herramientas matemáticas básicas (a nivel de un curso de Análisis Matemático I). También es deseable conocimientos, aunque sean rudimentarios, de algún lenguaje de programación (R, C++, Mathematica, etc).

PROGRAMA

Introducción 
Este curso introducirá a los estudiantes a la teoría coevolutiva y mostrará como los modelos matemáticos pueden ser utilizados para una comprensión más profunda de los procesos que promueven la evolución de las especies a través de sus interacciones. En la primera parte del curso se presentarán y discutirán distintas técnicas para el modelaje de la evolución fenotípica. Estas herramientas serán utilizadas para modelar y analizar la evolución de la toxicidad del tritón Taricha granulosa en relación a cambios en la resistencia desarrollada por su principal depredador, la culebra rayada Thamnophus sirtalis. En la segunda parte del curso se presentarán y discutirán distintas técnicas para integrar estructura espacial en los modelos de coevolución. Estas herramientas serán utilizadas en el desarrollo de modelos espacialmente estructurados que consideren la coevolución de la toxicidad/resistencia entre T. granulosa and T. sirtalis en un contexto metapoblacional. En la tercera parte y parte final del curso será introducido el concepto de máxima verosimilitud. Este concepto será utilizado para demostrar, tomando como ejemplo el sistema tritón/serpiente, el valor del modelaje en el análisis de datos fenotípicos recolectados en forma rutinaria. Este valor se traduce en una mejor comprensión del rol de los procesos coevolutivos en determinar el cambio y variación en los rasgos fenotípicos observados en las poblaciones naturales. 
Cronograma 
Lunes 20 
Mañana: 
Teorías coevolutivas y modelaje de la evolución fenotípica. 
Tarde: 
Modelaje de la coevolución fenotípica entre un tritón y su ofidio depredador. 
Martes 21 
Mañana: 
Métodos para el análisis de modelos coevolutivos. 
Tarde: 
Predicciones de la salida del modelo de coevolución entre un tritón y su ofidio depredador. 
Miércoles 22 
Mañana: 
Métodos para integrar la estructura especial de las poblaciones en los modelos de coevolución. 
Tarde: 
Modelaje de la coevolucón entre un tritón y su depredador en un contexto metapoblacional. 
Jueves 23 
Mañana: 
Máxima verosimilitud. 
Tarde: 
El ajuste de un modelo coevolutivo a datos fenotipícos reales. 
Viernes24 
Mañana: 
Uso del concepto de máxima verosimilitud para estimar la fuerza de la coevolución. Discusión de enfoques alternativos y del “estado del arte”. 
Tarde: 
Presentación de propuestas por parte de los estudiantes sobre la aplicación de modelos coevolutivos a sus proyectos actuales o futuros. 

Bibliografía 
Brodie, E. D. and E. D. Brodie. 1999. Costs of exploiting poisonous prey: evolutionary trade-offs in a predator-prey arms race. Evolution 53:626-631. 
Brodie, E. D., B. J. Ridenhour, and E. D. Brodie. 2002. The evolutionary response of predators to dangerous prey: Hotspots and coldspots in the geographic mosaic of coevolution between garter snakes and newts. Evolution 56:2067-2082. 
Hanifin, C. T., E. D. Brodie, Jr., and E. D. Brodie, III. 2008. Phenotypic mismatches reveal escape from arms-race coevolution. PLOS Biology 6:471-482. 
Nuismer, S. L., R. Gomulkiewicz, and B. J. Ridenhour. 2010. When Is Correlation Coevolution? American Naturalist 175:525-537. 
Nuismer, S. L., B. J. Ridenhour, and B. P. Oswald. 2007. Antagonistic coevolution mediated by phenotypic differences between quantitative traits. Evolution 61:1823-1834. 
[bookmark: _GoBack]Yoder, J. B. and S. L. Nuismer. 2010. When Does Coevolution Promote Diversification? American Naturalist 176:802-817.



image1.png
111111




