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Publicaciones en Libros
Capítulo: Especies y genotipos de Echinococcus granulosus sensu lato causantes de echinococcosis quística en Argentina

Cucher M, Gutiérrez A, Avila HG, Macchiaroli N,Camicia F,Maldonado L,Negro PS, López RA, Pérez V, Jensen O, Kamenetzky L y Rosenzvit MC

Libro: Estado Actual de la hidatidosis en la República Argentina. ISBN: en prensa

Capítulo: Computational prediction of novel miRNAs from genome-wide data. 

 STEGMAYER, G.; YONES C; KAMENETZKY, L.; MACCHIAROLI, N.; MILONE, D.; Libro: Functional Genomics, lab protocol series Methods in Molecular Biology . Pags 1 - 13. Total de Páginas:

Editores: Michael Kaufmann, Claudia Klinger, Andreas Savelsbergh 

Editorial: Springer. 2016. ISBN 978-1-61779-424-7 
Capítulo “Hidatidosis: genotipos de Echinococcus granulosus presentes en argentina y el mundo”. 

Laura Kamenetzky y Marcela Alejandra Cucher.

Libro: Temas de Zoonosis IV. Pags: 411-421 Total de páginas 530

Editors: Veronica Sergnese, Juan Basualdo, , Fecha de edición 13/05/2014
Editorial: Asociación Argentina de Zoonosis , Buenos Aires, Argentina, ISBN 978-987-97038-5-4
Capítulo: “MicroRNAs in Endoparasites” M.C. Rosenzvit, M. Cucher, L. Kamenetzky, N. Macchiaroli, L. Prada y F. Camicia. 

Libro: MicroRNA and Non-Coding RNA: Technology, Developments and Applications.

Series: Genetics - Research and Issues. Pages: 7x10 – (NBC-R)

Editors: James C. Johnson

Editorial: Nova Science Publishers, Inc. Nueva York, Estados Unidos. ISBN: 978-1-62618-443-5. Pub. Date: 2013.

Capítulo: “Analysis and integration of biological data: a data mining approach using neural networks”.  

Milone D, Stegmayer G, Gerard M, Kamenetzky L, López M, Carrari F.

Libro : " Knowledge Discovery Practices and Emerging  Applications of Data Mining: Trends and New Domains"

Paginas: 287-314 pp.

Editors: A.V. Senthil Kumar (CMS College of Science and Commerce, India)

Editorial  IGI Global Publishers, CMS College of Science and Commerce Coimbatore – 641 006. Tamilnadu. INDIA. ISBN13: 9781609600679. ISBN10: 1609600673. EISBN13: 9781609600693. Copyright: 2011

Capítulo: "Variación genética en E. granulosus" del Libro "Situación de la Hidatidosis-Echinococcosis en la República Argentina"  

M. C. Rosenzvit, A. M. Gutiérrez y L. Kamenetzky.
 ISBN: 987-543-023-X, Páginas: 23- 31, Págs tot: 280. 

Colección: Serie de Enfermedades Transmisibles Publicación N 2 (Mundo Sano) Manual Técnico N 3 (Aapavet). 

Editores: Denegri G., Elissondo C. y Dopchiz M. Editorial Martín. 20/6/02, Mar Del Plata, Argentina

Convenios de transferencia tecnológica
Convenio IMPAM-UBA-CONICET-SENASA, para “Prevención y control de hidatidosis y tuberculosis en el norte bonaerense”, en el marco de la Red de Vinculación Tecnológica de Innovación en Salud y Producción Animal (REDINSPA) junto con El Servicio Nacional de Sanidad y Calidad Agroalimentaria (Senasa), Centro Regional Buenos Aires Norte. 2017 hasta la fecha.

Investigadora responsable del Servicio Técnico de Alto Nivel (STAN-CONICET), Servicio de Análisis Bioinformático y de Biología Computacional, ST3182 (http://capacit.conicet.gov.ar/buscador/vinculacion/browse?q=hpc&fq=siglaltr_f%3A%22IMPAM%22). 2017 hasta la fecha.
Investigadora responsable del Convenio de Investigación y desarrollo con la empresa Sistemas Globales S. A. (Globant) para la elaboración de herramientas bioinformáticas aplicadas al estudio de secuencias moleculares (http://dnafilter.bmhid.org.ar/).

Código de proyecto: 005357/11, Resolución: 1223/12

Coordinación Institucional
Coordinadora del Nodo IMPAM pertenciente a la Unidad de Vinculación tecnológica en Salud y Producción Animal- CONICET. 2015 hasta la fecha.

Coordinadora del Nodo Bioinformático del IMPaM incorporado al Sistema Nacional de Computación de Alto desempeño (SNCAD), ID 924, Resol nro: SCAT 024-14, Mayo 2014, MinCyT. Dirección del administrador del Nodo, vinculación entre el IMPaM y el Centro de Cómputos de la Facultad de Medicina UBA, asesoramiento y análisis de datos de usuarios del Nodo del IMPaM. 2014 hasta la fecha
Proyectos subsidiados dirigidos 
2018-2020 PICT-2017-1376 Investigadora titular: Laura Kamenetzky. Enfermedades parasitarias en fauna silvestre del Noreste Argentino: caracterización morfológica y genética Monto total 1.000.800 pesos
2018-2020 Royal Society-CONICET. KAMENETZKY, LAURA -BLAXTER, MARK. Dioctophyma renale, the giant kidney worm: a genome wide approach for the identification of specific molecules for diagnosis and control.   Total: 9700  Libras esterlinas.
2016-2017 UBACYT Investigadora titular: Laura Kamenetzky "Estudio farmacológico y funcional de receptores acoplados a proteínas G involucrados en la neurotransmisión serotonérgica en Echinococcus granulosus y otros parásitos cestodes" Total: 130.000,00 pesos
2015. C- AC-15. Investigadora titular: Laura Kamenetzky. “Proyecto de Adquisición complementaria Nodo Bioinformatico IMPAM",  Total: 80.000,00 pesos
2015-2017 BR/RED 1413 MinCyT-CAPES. Investigadora titular Argentina: Laura Kamenetzky. FlatGenomes: construction of a flatworm knowledge base to empower the genomics based development of new control tools. Total: 50.000,00 pesos

2013-2017 CAPG-BA. Investigadora titular Argentina: Laura Kamenetzky. Obtención e integración de datos “ómicos” de helmintos en un nuevo banco de datos relacional, FlatDB, para la identificación de candidatos a blancos terapéuticos, a través de una red internacional de investigación.Total: 73.200,00 pesos

2013-2014 PICT-2012-3044 CABBIO Investigadora Titular: KAMENETZKY, LAURA. Generación de plataformas bioinformáticas aplicadas a la búsqueda de compuestos antihelmínticos. Total: 244.000 pesos.
2012-2014 PIP 114-2011-0100256. KAMENETZKY, LAURA. Identificación de nuevos riboreguladores en parásitos cestodes: rol en el establecimiento de la enfermedad hidatídica. Disciplina: Biología. Total: 36.000,00 pesos

2009-2011 PIP 112-200801-02126 CONICET Investigadora Titular: KAMENETZKY, LAURA.  Estudio de determinantes genéticos de la calidad de fruto de tomate. Disciplina: Biología. Total: 90.000,00 pesos

2009-2010 PICT-2008-00100 CABBIO Investigadora Titular KAMENETZKY, LAURA  (Argentina), Magdalena Rossi (Brasil). Utilización de germoplasma silvestre para aplicaciones biotecnológicas: caracterización de genes de Solanum pennellii para el mejoramiento de tomate. Total 197.000 pesos

PICT -2007-00735 Investigadora Titular Kamenetzky Laura Exploración de la biodiversidad en el género Solanum. Metabolómica aplicada a la búsqueda de determinantes genéticos de la calidad del fruto de tomate. Area: Ciencias Biológicas de Células y Moléculas. Total 29.120 pesos

Fundación "A. J. Roemmers" 2005- 2007 Investigador Responsable Novel: Laura Kamenetzky. Área Medicina Sanitaria y Epidemiología. Proyecto: "Estudio de variación antigénica en las cepas de E. granulosus presentes en la Argentina y su aplicación en el diagnóstico de la hidatidosis humana." Total: 15.375 pesos

Fundación "A. J. Roemmers" 2002- 2004 Investigador Responsable Novel: Laura Kamenetzky. Institución financiadora: Fundación "A. J. Roemmers", Área Medicina Sanitaria y Epidemiología. Proyecto: "Hidatidosis en la República Argentina: Análisis de uno de los principales antígenos que componen el líquido hidatídico de las diferentes cepas de E. granulosus presentes en nuestro país y su aplicación en el diagnóstico de la hidatidosis humana." Total: 13.715 pesos

Formación de recursos humanos

Finalizadas
Dirección de tesis doctoral Lic. Lucas Maldonado. Tema: Generación, análisis e integración de datos moleculares para su aplicación en el control de enfermedades parasitarias: construcción de nuevas plataformas bioinformáticas. Beca Tipo I CONICET, 2013-2017. Calificación: Sobresaliente (10).
Dirección de tesis doctoral Lic. Gabriel Hector Avila. Tema: Evaluación de una vacuna recombinante de uso veterinario contra el genotipo G6 de Echinococcus granulosus circulante en Argentina y países del Mercosur. Desarrollo de Mapa Epidemiológico de Echinococcus granulosus en Argentina. Facultad de Veterinaria, UBA, 2015 -2019. Calificación: Sobresaliente (10). 
Co-dirección de tesis doctoral Lic. Natalia Macchiaroli, Tesis: “Identificación y caracterización de los miRNomas de parásitos humanos del género Echinococcus”. Directora: Mara Cecilia Rosenzvit. Directora Asistente: Laura Kamenetzky. Beca doctoral CONICET, 2012-2016, Calificación: Sobresaliente (10).

Co-dirección de tesis posdoctoral Dr. Mariano Rubiolo. Tema: Inferencia de redes de regulación  entre genes a partir de sus perfiles de expresión temporal usando aprendizaje supervisado.  Beca posdoctoral CONICET 2014-2016.

Dirección del Administrador Lic. Darío Carballido en el Nodo Bioinformático del IMPaM incorporado al Sistema Nacional de Computación de Alto desempeño (SNCAD), 2013-2016.

Dirección de tesis de Maestría en Microbiología Molecular del Bioquímico. Adolfo Fox, tema: Análsis de variabilidad intra e inter específica de los genes de ARN pequeños de Echinoccocus granulosus. UNSAM-Dr. Carlos G. Malbrán, 2012-2013 Calificación: Sobresaliente (10).

Dirección de tesis de licenciatura en Cs. Bilógicas de la estudiante Carla Coluccio Leskow, tema: Análisis genético y funcional de una invertasa (beta-D-fructofuranido fructohidrolasa) de Arabidopsis thaliana involucrada la producción de biomasa. FCEyN, UBA. Julio 2008 a Enero 2009. Fecha de defensa de tesis: 26 de febrero de 2010. Calificación: Sobresaliente (10).

Co- direccion de Beca PROCAGRA del estudiante de Ingeniería Forestal José A. Diaz Zirpolo, tema “Producción de Biomasa en Plantas”. Agosto-Noviembre 2009.

En curso:

Dirección de beca posdoctoral Dra. Natalia Macchiaroli. Tema: Identificación, priorización computacional y validación experimental de potenciales blancos de drogas en helmintos zoonóticos del género Echinococcus y Taenia. Beca posdoctoral CONICET, 2016 en curso.
Dirección de tesis doctoral Vet Juan Pablo Arrabal. Tema: Estudio eco-epidemiológico de la equinococosis en áreas protegidas y zonas de interfase silvestre-rural del norte de Misiones. UNL-INMET, 2016 en curso
Coordinación de CPA-CONICET Gabriel Lischtestein en la administración del Nodo Bioinformático IMPAM. 2015 -en curso.

Co-dirección de pasante estudiante de FMED UBA Camila Sobrino, 2019- en curso

Comité editorial y Referatos en revistas internacionales
Miembro del comité editorial de Journal of Bioinformatics Research Studies (JBRS: Open Access), 2014, Acta Tropica, 2012, Parasites and Vectors, 2013,Inf. Genetics and Evolution, 2015,
Actividades de evaluación
Concursos: - Jurado titular Concurso Docente FBMC, FCEyN, UBA 2013-2014. Res. CD.Nº 0476/16, expte Nº 505.799/16 - Jurado titular Concurso Docente EGE,  FCEyN, UBA 2013-2014. Res. CD.nº 1684/13,expte.nº 502.648/13. Tesis: - Jurado tesis Doctoral, Programa de Pós-Graduação em Genética e Biologia Molecular da  UFRGS, Brasil, 2017. Jurado de tesis de maestria de Programa de Pós-Graduação em Genética e Biologia Molecular da  UFRGS, Brasil, 2014. Miembro del comité de evaluación de tesis doctorales del Instituto de Biotecnología del CICVyA-INTA, 2009-2011.- Jurado titular propuesta  por la Comisión de Tesis de Licenciatura FCEyN, UBA y Universidad de Favoloro. 2010-2017. Proyectos: - Evaluadora de Subsidios UBACyT, 2010 - Propuesta para evaluación de subsidios Programa FONDECYT, Chile, 2012. Carrera de Investigador:- Evaluación de pedidos de promoción CONICET, 2014. -Carrera de personal de Apoyo - Evaluación de entrada a CPA CONICET, 2014. Evaluación de becas para viajes internacionales, FCEyN, UBA, 2018.
Colaboraciones internacionales (últimos 5 años)
2011- hasta la fecha. Desarrollo de bases de datos integradas para el estudio de genomas y transcriptomas de parásitos del grupo Flatworms (FlatDB). En colaboración con Matt Berriman (Wellcome Trust Sanger Institute, Inglaterra), Robin Gasser (University of Melbourne, Australia), Guilherme Oliveira (Centro de Excelencia en Bioinformatica, Brasil), Henrique Ferreria (Universidad Federal de Rio Grande do Sul, Brasil), Cecilia Fernandez (Universidad de la República, Uruguay), Jose Tort (Universidad de la República, Uruguay), Fernán Agüero (UNSAM-CONICET).
Participación en Sociedades:
Coordinadora de Mesa Redonda de la IV Congreso Argentino de Microbiología Agrícola y Ambiental I Jornada de Microbiología General, 2018
Miembro de la Sociedad Argentina de Parasitología (SAP) 2005-2012. Co-tesorera de la XIX Reunión Científica Anual de la SAP (INTECH-IIB/UNSAM-CONICET), 26-28/6/03.
Actividades de extensión
De la cienca a la salud, Divulgación de actividades en prevención de la hidatidosis y aplicaciones de la biología molecular, Centro Cultural de la Ciencia, MinCyT, Noviembre 2017.

Planificación y coordianción de control de zoonosis parasitarias en campaña Asociación Civil para el Desarrollo Sanitario Regional (ADESAR)- Alto la sierra, Salta Noviembre 2016- Noviembre 2018.

Coordinación de control de zoonosis parasitarias en campaña Asociación Civil para el Desarrollo Sanitario Regional (ADESAR)- Chaco Salteño Mayo-Junio 2016.

Presentación Proyecto DNAFilter. Conferencia sobre biologia molecular y bioinformatica en el marco del Convenio Tecnologico con la empresa GLOBANT, destinado a informáticos, Año 2011.
Premios 
Microsoft Azure Research Award, Año 2017, MICROSOFT CORPORATION Sponsorship.USD $20,000.00 for informatic resource usage at Microsoft corporation
Mención AAPAVET Rioplatense 2012 "Dr. Raúl Martín Mendy" por el trabajo: "Estudio epidemiológico de Fasciolasis en el área del Departamento Tinogasta, Catamarca (Argentina)"

Jorge Bruno Malandrini, Jorge N. Velásquez, Claudia C. Soria, Mª Laura Pantano, Laura Kamentzky y Silvana Carnevale. Año 2012

Travel Grant Award, EMBO Bioinformatics and Comparative Genome Analyses course.  “Small RNAs in the human parasite Echinococcus”

Laura Kamenetzky, Año 2012 

Primer premio en el EU-SOL- Lat-SOL Joint Symposium and V Lat-SOL Symposium por el trabajo: “Metabolic network reconstruction: tomato fruits as a model”.
Kamenetzky, Laura; Mariana López, Georgina Stegmayer, Diego Milone, Augusto Sorrequieta, Estela Valle, James Giovanonni, Alisdair Fernie and Fernando Carrari.

Jurados: Chris Bowler, Matilde Causse. Año 2010

Primer premio en el XLI Congreso de la Sociedad Brasilera de Medicina Tropical y I Encuentro de Medicina Tropical del Cono Sur, por el trabajo "Genetic polimorphism and differential expression  of genes encoding  Antigen B from Echinococcus granulosus". 
Kamenetzky L, Muzulin P.M., Gutiérrez A.M., Angel S.O. , Zaha A., Guarnera E. A., Rosenzvit M.C. Año 2005

Premio "José M. Jorge" otorgado por la Academia Nacional de Medicina de Buenos Aires  por el trabajo "Cepas de Echinococcus granulosus y su importancia para el control de la hidatidosis en Argentina. 

Ariana M. Gutiérrez, Laura Kamenetzky, Alberto Parra, Gustavo E. García, Eduardo A. Guarnera y Mara C. Rosenzvit. Año 2001

Mención Fundación "Dr. Manzullo" por el trabajo "Estudios epidemiológicos de la hidatidosis: Utilización de secuencias repetidas de ADN de Echinococcus granulosus en la detección y tipificación del parásito". Rosenzvit, M. C., Canova, S. G., Kamenetzky L. Año 1998
Conferencias y  Mesas redondas  (últimos 5 años)
Mas de 30 conferencias y presentaciones a congresos. Se mencionan solo las internacionales
Kamenetzky L. Whole genome analysis of helminth parasites. 2da Edición del Seminario en Biociencias, CONICET-INGEBI-Instituto Pasteur de Montevideo -Institut Français d’Argentine (IFA) de la Embajada de Francia. Ha realizarse el 10 de diciembre de 2018 Auditorio del Centro Cultural de la Ciencia (C3). Argentina. Conferencia internacional

Kamenetzky L. Genomes of parasitic helminthes, University of Tartu, Estonia, 22 de Agosto, 2018. Conferencia internacional

Kamenetzky, L. Non-Coding small RNA discovery from omics data, II Argentine Meeting on Biology of non-coding RNAs, 30-31 de Julio de 2018, Argentina. Conferencia internacional

Kamenetzky L.. Bioinformática aplicada al estudio de genomas. Brasil. Porto Alegre. 2014. Simposio Brasileiro de Microbiologia Aplicada, III Encontro Latino Americano de Microbiologia Aplicada. Conferencia internacional

Kamenetzky L.. Hidatidosis: Genotipos y Genomas. Argentina. La PLata. 2014. Congreso. III Congreso Panamericano-VIII Congreso Argentino de Zoonosis. Conferencia internacional

Kamenetzky, L.. Genomas de cestodes: adaptaciones al parasitismo. Argentina. Rosario. 2013. Simposio. IX Reunion de la Sociedad Argentina de Parasitología. Conferencia internacional

Kamenetzky, L.. New small rna biogenesis proteins in parasite platyhelminths. Brasil. Belo Horizonte. 2012. Conferencia Internacional

Capacitación e investigación en el exterior
Investigadora seleccionada para el EMBO Bioinformatics and Comparative Genome Analyses course. 7 - 19 May, 2012, Naples – Italy. Centro de Excelencia en Bioinformática Instituto Fio Cruz-UFGM, Mina Gerias, Brasil, a cargo del Dr. Guilherme Oliveira, en el marco del Programa Escala Docente AUGM para el desarrollo de tareas de Investigación en bioinformática de Helmintos. Agosto 2011. Laboratorio Serología Hidatídica de la Cátedra de Inmunología, Facultad de Química, Universidad de la República, Montevideo, Uruguay Noviembre- Diciembre 2004. Laboratorio del Dr. Arnaldo Zaha en el marco del “Network for Research and Training in Parasitic Diseases at the Southern Cone of Latin America (RTPD Network)” y como parte del proyecto de tesis doctoral. Agosto-Noviembre 2002. Laboratorio de Biología Molecular de Febrero-Marzo 2001.
Antecedentes docentes (últimos 8 años)
Jefe de trabajos prácticos Regular en el Dpto. de Ciencias Biológicas (Area: Fisiología y Biología Molecular y Celular), FCEyN, UBA. Desde el 01/08/07 hasta la fecha. Categoría docente III (programa de incentivos Minist. Educación).
Profesora responsable del curso de Posgrado, Nuevas Herramientas para análisis de Genomas, Transcriptomas y Proteomas de Parásitos, Dpto. Fisiología y Biología Molecular y Celular, FCEyN, UBA 20 al 24 de Noviembre de 2018. Otorga 2 puntos para la Carrera de Doctorado de la FCEyN, UBA.  Resol 2361/18.

Tareas desarrolladas: confección del programa teórico y práctico, planificación de contenidos teóricos y prácticos, elaboración de  Clases teóricas y prácticas. Selección de alumnos, comunicación con los alumnos. Elaboración de problemas para las guías, elaboración de trabajos prácticos, elaboración de parciales de laboratorio y de examen final, corrección de parciales, elaboración de certificados, clases de consulta.
Coordinación de posgrado conjunto en Bioinformática dependiente de la Secretaría de Políticas Universitarias (SPU) del Ministerio de Educación a través del Programa de Internacionalización de la Educación Superior y Cooperación Internacional (PIESCI), y la Fundação Coordenação de Aperfeiçoamento de Pessoal de Nível Superior (CAPES) de Brasil. IX Convocatoria Programa De Centros Asociados de Posgrado Brasil –Argentina.Kamenetzky-Oliveira. 2013-2017

Docente invitada Curso Posgrado "Actualización en biología, bioquímica y control de platelmintos parásitos". Facultad de Cs. Exactas, UNLP, 26 a 30 de Noviembre, 2018.Tareas desarrolladas: 1 clase teórica y 1 práctica. Selección de bibliografía acorde a las clases
Docente invitada Curso Posgrado "Parasitología Molecular" INTECH-UNSAM Ingeniería en Agrobiotecnología, 3 de Julio 2017

Docente responsable del Servicio Técnico de Alto Nivel (STAN-CONICET), Servicio de Análisis Bioinformático y de Biología Computacional, STAN ST3850, (http://buscador.conicet.gov.ar/buscador/vinculacion/browse?q=nuevas+herramientas+genoma). Asesoría en nuevas herramientas para análisis de Genomas,Transcriptomas y Proteomas en enfermedades infecciosas. Dictado de Cursos, Workshops y Materias de posrgado. 2017 hasta la fecha
Coodinadora-Docente del Curso Internacional CABBIO en genómica y transcriptómica de helmintos 25 de Noviembre al 5 de Diciembre de 2014, IMPaM-UBA-CONICET
Coodinadora-Docente del Curso de Posgrado Internacional Avances En La Biología Molecular Y El Control De Parásitos Helmintos. Departamento de Microbiología, Parasitología e Inmunología Facultad de Medicina – UBA. 17 a 22 de Octubre de 2011. 57hs cátedra

Docente del Curso de Posgrado internacional Avances en Biología Celular y Moelcular de platelmintos parásitos. Instituto de Higiene, UdeLaR, Montevideo, Uruguay, 19 al 24 de Noviembre de 2012
Docente seleccionada por el programa Escala Docente AUGM 2013  para el Desarrollo de Tareas de Investigación y Docencia en Centro de Biología Molecualar de Cestodes, Universidad Federal de rio Grande do Sul, Porto Alegre, Brasil en colaboración con el Dr. Henrique Ferreira

Docente seleccionada por el programa Escala Docente AUGM 2011 para el Desarrollo de Tareas de Investigación y Docencia en el Centro de Excelencia en Bioinformática de la Universidad Federal de Mina Gerais, Brasil en colaboración con el Prof. Dr. Guilherme Oliveira

