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Fundamentación: 

Los procesos ecológicos modulan la distribución de las distintas variantes genéticas de los 
organismos, generando patrones que pueden ser estudiados mediante diversas tecnologías. La 
masificación de estas tecnologías incrementé exponencialmente su uso para preguntas en 
Ecología, pero una fracción significativa de estudiantes e investigadores necesitan profundizar 
su comprensión de los fundamentos de estas metodologías. Esto redunda en dificultades a la 
hora de implementar, interpretar y aprovechar el potencial pleno de las técnicas moleculares. El 
objetivo general de este curso es que los estudiantes logren manejar conceptos básicos y 
técnicos de biología molecular que les permitan abordar estudios experimentales en Ecología. 
Además, se promoverá una visión que integre las interacciones entre los distintos niveles y 
escalas de la organización biológica, con énfasis en la puesta a prueba de hipótesis sobre 
mecanismos y procesos más que en la detección y descripción de patrones. 

 
Contenido: 
Introducción a la ecología molecular moderna. Repaso de las bases moleculares de la variación 
genética (ADN, ARN y proteínas). Repaso de técnicas de biología molecular (PCR, electroforesis 
y secuenciación) aplicadas a identificación de especies. Modulación ecológica de la variación 
genética. Detección molecular de la variación genética. Filogenias moleculares en Ecología. 
Filogeografía y biología de la conservación. Técnicas de secuenciación paralela masiva. 
Genómica, metagenómica y filogenómica aplicadas a Ecología. 
 
Objetivo: 
● Actualizar conceptos de biología molecular, genética y evolución que forman la base de las 

técnicas moleculares empleadas actualmente para estudiar preguntas ecológicas. 
● Exponer los fundamentos que subyacen a las principales tecnologías de secuenciación de 

ácidos nucleicos.  
● Actualizar conceptos de genética de organismos, poblaciones y especies necesarios para 

entender y analizar la variación a nivel de genes, genomas y proteínas dentro y entre 
individuos, poblaciones y especies. 

● Transmitir la importancia de un abordaje integrativo y multinivel de las preguntas y 
objetivos de investigación en Ecología.  

● Introducir al diseño de experimentos usando técnicas moleculares y comunicación de los 
resultados obtenidos de forma oral y escrita. 

● Exponer la riqueza de recursos e información disponible en bases de datos biológicas 
públicas. 



● Que al cabo del curso los alumnos sean capaces de comprender y analizar de manera 
crítica, información proveniente de diversos artículos que emplean técnicas moleculares, 
así como de elegir la mejor estrategia para estudiar una determinada pregunta usando 
dichas técnicas. 

Actividad práctica: 
Las clases se desarrollarán en el Centro Regional Universitario Bariloche, y comprenderá  
● Exposición de temas por los docentes responsables 
● Foro de preguntas sobre bibliografía general de cada unidad 
● Análisis de textos y exposición por los alumnos. 
● Resolución de cuestionarios 
● Espacios para discusión. 
● Exposición por parte de los alumnos de una charla con diapositivas 
● Evaluación escrita 
 
Evaluación total del curso 
Se evaluarán la participación en las discusiones (10%), la entrega de ejercicios (30%) y el 
resultado de un examen escrito (60%). El examen escrito abarcará todos los temas teóricos y 
prácticos desarrollados en el curso. La aprobación es con 65/100 puntos. 
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